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Figure	
  S2	
  	
  	
  Global	
  alignment	
  of	
  a	
  region	
  2000	
  bp	
  upstream	
  of	
  predicted	
  NBPF	
  genes.	
  The	
  upstream	
  regions	
  of	
  predicted	
  NBPF	
  
genes	
  in	
  8	
  species	
  were	
  aligned	
  to	
  the	
  2000	
  bp	
  upstream	
  of	
  human	
  NBPF4	
  using	
  the	
  VISTA	
  multiple	
  alignment	
  tool.	
  The	
  CM	
  
promoter	
  is	
  boxed	
  in	
  red	
  with	
  the	
  two	
  conserved	
  transcription	
  factor	
  binding	
  sites	
  marked	
  in	
  green	
  and	
  dark	
  blue.	
  


